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Abstract

 
 

Gene expression profiling by microarrays or transcript sequencing enables observing the
pathogenic function of tumors on a mesoscopic level.

 

 

 

Beteiligte Forschungseinheiten

https://www.leibniz-hki.de/de/publikation.html?publication=405
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/20335275
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/20335275


 
 
    Netzwerkmodellierung    

 

 

Leibniz-HKI-Autor*innen

 
 
 
 
 

  

Rainer König

 

Details

 

 
 
 
 

https://www.leibniz-hki.de/de/mitarbeiter-innendetails.html?member=75
https://www.leibniz-hki.de/de/mitarbeiter-innendetails.html?member=75
https://www.leibniz-hki.de/de/mitarbeiter-innendetails.html?member=75


  

Marcus Oswald

 

Details

 

 

 

 

Identifier

  
 

doi: 10.1093/bioinformatics/btq113

 

PMID: 20335275

 

 

Powered by TCPDF (www.tcpdf.org)

https://www.leibniz-hki.de/de/mitarbeiter-innendetails.html?member=304
https://www.leibniz-hki.de/de/mitarbeiter-innendetails.html?member=304
https://www.leibniz-hki.de/de/mitarbeiter-innendetails.html?member=304
http://www.tcpdf.org

