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Abstract

 
 

Modern imaging techniques, such as lightsheet fluorescence microscopy (LSFM), allow the
capture of whole organs in three spatial dimensions. The analysis of these big volume image data
requires a combination of user-friendly and highly efficient tools. We here present MISA++, an
image analysis framework that allows easy integration of custom high-performance C++ tools into
third-party applications via standardized components for parallelization, data and parameter
handling, command line interface, and communication with third-party applications. We
demonstrate its capabilities by implementing a plugin for ImageJ that provides a graphical user
interface for any application built with our framework, and a high-performance re-implementation
of our Python-based algorithm to segment glomeruli in LSFM images of whole murine kidneys.

https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-publikationsdetails.html?publication=2716
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2352711019302808?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2352711019302808?via%3Dihub
https://reader.elsevier.com/reader/sd/pii/S2352711019302808?token=E8A303758F4E56630325725DA194DCECF3E0BBFBF39870412E7EB4410709C362AC7044A770341838EE2EBD2B864BB2B2
https://reader.elsevier.com/reader/sd/pii/S2352711019302808?token=E8A303758F4E56630325725DA194DCECF3E0BBFBF39870412E7EB4410709C362AC7044A770341838EE2EBD2B864BB2B2
https://ars.els-cdn.com/content/image/1-s2.0-S2352711019302808-mmc1.pdf
https://ars.els-cdn.com/content/image/1-s2.0-S2352711019302808-mmc1.pdf


 

 

 

Beteiligte Forschungseinheiten

 
 
     Angewandte Systembiologie  Marc Thilo Figge      Mehr erfahren     

 

 

Leibniz-HKI-Autor*innen

 
 
 
 
 

  

Marc Thilo Figge

 

Details

 

https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/angewandte-systembiologie.html
https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=81
https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=81
https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=81


 
 
 
 

  

Ruman Gerst

 

Details

 

 
 
 
 

  

Anna Medyukhina

https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=1027
https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=1027
https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=1027
https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=281
https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=281


 

Details

 

 

 

 

Identifier

  
 

doi: 10.1016/j.softx.2020.100405

 

 

Powered by TCPDF (www.tcpdf.org)

https://www.leibniz-hki.de/de/nrz-mitarbeiter-innendetails.html?member=281
http://www.tcpdf.org

